
HPV-Analyse durch DNA-Amplifikation (PCR)
und Typisierung durch DNA-Sequenzanalyse

HPV16

AGTAAATTGTACC
TACCCGTTATCTG
CTCATCGTACTTG
TACATGCGATCGT

CAGCAATGGACT
GCGCCGTGCGCG
ATCATTTTACAAA
GACCTGCGATCCC

HPV11

Papillomaviren

Vervielfältigung der  
viralen Erbinformation
SIGNALVERSTÄRKUNG!

Sequenzbestimmung

Auswertung:
Vergleich mit bekannten 
Papillomasequenzen in der 
Datenbank

low riskhigh riskZuordnung zu einer
Risikogruppe

z.B.


